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Einleitung

auch beim Verbraucher das Risiko

verzehrt werden (z.B. Lutjanidae, Sch

Untersuchung von 975 Uber die TGS
Speisefischen belegte eine Falschde

Durch den weltweit steigenden Handel mit importiertem Fisch steigt

an einer Ciguatoxin-Vergiftung

(Ciguatera) zu erkranken, wenn belastete tropische Speisefische

napper).

In der EU wurden bereits Erkrankungen auf den Verzehr von falsch
gekennzeichneten importierten Fischen zuruckgefuhrt [1]. Eine

H Frankfurt importierten frischen
Klaration von 31 %, wobei die

Falschdeklarationen bei Fischen aus den Familien Lutjanidae bei 79 %

lag. Dies entsprach einem Ciguatera-Risiko von 72 % [2].
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Die Uberprifung von importierten Fischen erfolgt am groBten deutschen
Frischfischhafen u.a. mittels PCR-basierter DNA-Sequenzierung. Dieses
Untersuchungsverfahren ist sehr kosten- und insbesondere zeitintensiy,

wodurch Fische schon verzehrt sein ko
ergebnis vorliegt. Zur Erhohung des

nnen, bevor ein Sequenzierungs-
Verbraucherschutzes sollte am

Hessischen Landeslabor anhand der 925 importierten Fische eine MALDI-

TOF MS-Datenbank aufgebaut werc
gekennzeichnete tropische Fischarten o

en, die es ermoglicht falsch
nne grof3e Verzogerungen bei der

Einfuhr schnell und kostengunstig zu c

etektieren und damit die Gefahr

des Verzehrs von Ciguateratoxin-belasteten Fischen zu senken.

Zum Aufbau der Fischdatenbank wurden bislang 950 importierte Speisefische gemall des Extraktionsprotokolls fur Fisch und Meeresfruchte des
CVUA Karlsruhe [3] aufgearbeitet und auf ein Maldi-TOF Target aufgebracht. Die Messungen erfolgten mit dem Biotyper LT-microflex, Bruker

Daltonik im Bereich von 2-20 kDa. Aus den gewonnenen Spektren wurden MSPs
(Main Spectra Projections) als Referenz fur die Datenbank sowie Validierungs-

spektren zur Uberprifung der Methode und der Datenbank erzeugt (s. Abb. 1). T Wiy U Batenbe el
. Lutj bohar (CVUA)* e
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Bislang wurden 362 unabhangige MSPs von
>75 sequenzierten Fisch-Spezies aus > 16
-Familien am LHL erzeugt und in die Daten- |
pank aufgenommen. Zusatzlich wurde die

Datenbank um 299 MSPs anderer In
erweitert.

Die Eintrage aus der Familie der Lutjanidae
(Schnapper) umfassen 9 Lutjanus spp. und
2 Pinjalo spp., wobei sich die MSPs der
Spezies deutlich voneinander unterscheiden
(Abb. 3). Auch die Clusteranalyse zeigt eine

deutliche Differenzierung der Spezie
allem die mit Ciguateratoxin bela
Fischarten Lutjanus argentimaculatu
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Lutjanus bohar sind sicher abgrenzbar -

(Abb. 2).

Abb. 2: Maldi-TOF MS-basiertes Dendrogramm von 37 MSPs aus der
Familie Lutjanidae (33 MSPs LHL, 4 MSPs CVUA Freiburg), *Ciguatera
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Validierung Biotyper Ergebnis
FUr die Validierung gemal BVL- |schnapper-Validierungsproben Lutjanus spp. @ Lutjanus spp. | o0 -
Leitlinie [4] wurden unabhangige Lutianus spp. (n = 107) 99,1 % (n: 106) . L) saenzs
Einzelspektren von 107 Lutjanus Feepes

_ @ Lutjanus spp. (n = 817) 0 100 % (n: 817)
spp. (74x L. argentimaculatus, 10x

Tab. 1: Validierungsergebnis (Vierfeldertafel) fur Lutjanus spp.; Lutjanus spp. Proben:
L. bohar, 1x L. erythropterus, 3X 101xLHL, 6xCVUA F; @ Lutjianus spp. Proben: 353xLHL, 354xCVUA F, 111xCVUA W:
= nicht Lutjanus spp.; n: Anzahl; oben Mitte = Sensitivitat; unten rechts = Spezifitat

L. goreensis, 16x L. lemniscatus, °

3X Lutjanus spp.) und 817 unabhangige Gegenspektren (@ Lutjanus spp.) anderer Fisch-
Spezies verwendet. Mit der erstellten LHL Fisch-Datenbank sowie den 299 MSPs anderer |
Institute betragt die Sensitivitat fur den Nachweis von Lutjanus spp. 99,1 % und die menen| aspen o
Spezifitat 100 % (Tab. 1). Fur Pinjalo spp. konnte bislang nur die Spezifitat (= 100 %) i

anhand von 924 unabhangigen Gegenspektren bestimmt werden.
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Abb. 3: Maldi-TOF MSPs von L
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utjanus spp. und Pinjalo spp.

Die MALDI-TOF MS ist eine schnelle (< 1h), einfache und kostenguinstige Methode zur Identifizierung von Fischen bis auf Speziesebene. Der
unterstitzende Einsatz bei der Uberwachung von Warensendungen an Grenzkontrollstellen kann zur Erhdhung des Verbraucherschutzes ohne
relevante Verzogerungen beitragen [5]. Wir tauschen unsere Spektren Uber die MALDI User Plattform ,MALDI-UP". Hiermit kann die eigene
Datenbank stetig erweitert und die Identifizierungssicherheit erhoht werden [6].
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