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Fleisch,  Milch etc. 

proteinhaltiger Extrakt 

 

Identifizierung 

mit Referenzen in 

einer Datenbank 

 

Protein- 

Fingerprint  
(2-20 kDa) 

Spezies per MALDI 

< 20 min 



Datenbanksuche 

MALDI-TOF MS Biotyping ist eine Fingerprint-Technik 

Proben-Massenspektrum  

reduziertes  

Proben-Massenspektrum  



Datenbanksuche 

Interpretation der Hit-

Liste = Identifizierung 

MALDI-TOF MS Biotyping ist eine Fingerprint-Technik 

reduziertes  

Proben-Massenspektrum  

Vergleich mit den  

hinterlegten Referenzen 

der Datenbank. 



Datenbank 

ist der Schlüssel der Identifizierung 
 

Das Ergebnis ist unmittelbar abhängig vom  

Füllstand und der Qualität der Vergleichssammlung 

 

     Nur was enthalten ist, wird erkannt! 

Quellen für Datenbanken: 
 

 Hersteller + Updates (Mikrobiologie ~ ca. 7000-9000 Ref.sp.) 

  

 Zukauf / freier Download (z.B. Spectra, RKI auf Zenodo) 

 

 eigene Ergänzungen               (BW > 1600) 

 

 Tausch mit anderen Nutzern   (BW >   300) 



Für „neue“ Themen / neue Arten werden  

umfangreichen Referenzen benötigt: 

 

> Sammlungen von Spektren und Materialien 

Datenbank - eigene Ergänzungen 



Datenbanken - eigene Ergänzungen 

 
Mehrwert möglich? 

 

vermehren 

absichern 

validieren 

  

       durch Austausch 

 

 

 

 

Für „neue“ Themen / neue Arten werden  

umfangreichen Referenzen benötigt: 

 

> Sammlungen von Spektren und Materialien 



Voraussetzungen zum Tausch 

Nutzer zu Nutzer 

Daten-Stand nachvollziehbar? 

(Zeit, Daten der Zuordnung z.B. von Sequenzierungen)  

 

Werden Änderungen (z.B. die Taxonomie) zeitnah  

angepasst? 

Pflege von Metadaten und Spektren 

Nutzung externer Referenzen braucht Vertrauen 

Metadaten 

über Material, Anzucht, Probenvorbereitung, Technik  

„Ersteller“, Kontakt, Akkreditierung, 

Kontrollen… „Metadaten-Standard“ 



 

MALDI-UP = „Wer-hat-was-Katalog“ 

https://maldi-up.ua-bw.de 

Transparenz für den direkten Tausch 



 

MALDI-UP 
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Reiter  Einträge (msp / Super-Spectra) n = 1750

   Validierungs-Spektren       n = 4400 

  Kontakte          n =     22 

  Literatur 

  Historie 
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1750 Referenzspektren / MSP 

 

Katalognummer / Ersteller 

  Taxonomie 

    Angaben zum Isolat / Material (inkl. Verifizierung) 

      Anzucht / Präparation 

        Name des msp 

          QS: Ergebnis eines unabhängig aufgenommenen Spektrums 

             Erfahrungen anderer 

 

Katalog für Metadaten, 

 

analog auch für 4400 Einzelspektren in 



https://lhl.hessen.de 

Austausch von Referenzen 

https://www.nabu.de 



Austausch von Referenzen 

Suttonella ornithocola 
 

21.04. LHL erzeugt Referenzspektren  

22.04.  Öffentlich in MALDI-UP 

22.04 ff  Weitergabe an >12 MALDI-Nutzer (D, F, GB) 

>> Sofortige Wirkung für die Diagnostik 
Dokumentation zu den Referenzen im MALDI-UP 

 

Ob das Bakterium (alleinige) Ursache des Ereignisses war, wird sich zeigen. 

 



Validierung - 

hausübergreifend 

incl. gemeinsame Nutzung  

von Einzelspektren  

Rau et al., VetMicrobiol, 2019 

Dangel et al., IJSEM, 2020 
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22 Institute 

 

öffentlich und privat 



Glaskugel 

Weiterer Aufbau von Datenbanken (Mikroorganismen) 

Verbesserte, feinere Differenzierung (Typing, Resistenzmarker) 

Weitere Anwendungen - Pflanzen, Pilze, Tierarten  

                                        von Fleisch über Insekten bis Seafood 

Für den Lebensmittelbereich: 

Seit 02/2019 AG nach §64-LFGB: MALDI-TOF 

► steigender Bedarf an Datenbanken und  

                     Validierungen für die unterschiedlichen Ziele 

 

► Ein Austausch hilft   

     Er gelingt, wenn Standards passen 



Vielen Dank  

für Ihre 

Aufmerksamkeit 

joerg.rau@cvuas.bwl.de 

 

maldi-up@ua-bw.de 

20. – 22 April 2021 

https:// 

MALDI-UP 

.ua-bw.de 


